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Introduction

La numération des polynucléaires basophiles (PNB) est un paramétre crucial dans le pronostic, le suivi et
I'évaluation de la réponse thérapeutique des syndromes myéloprolifératifs (SMP)(1). Toutefois, les analyseurs
d’hématologie cellulaire peuvent conduire a des erreurs de mesure.

L’objectif de notre travail était de d’étudier la concordance entre le pourcentage(%) des PNB par la méthode
automatisée (MA) et la méthode microscopique (MM) chez les patients atteints de SMP.

Matériel et méthodes

» Etude transversale menée au laboratoire d’hématologie de I'hépital la Rabta (novembre-décembre 2023)

+ Groupe G1: patients atteints de SMP. Groupe contréle G2: constitué a partir des numérations formule
sanguine (NFS) montrant une hyperleucocytose>20000/mm3 (syndrome inflammatoire biologique).

* NFS réalisées sur Sysmex®xXN1000.

* Frottis sanguins (FS) réalisés dans un délai de 4h, colorés au May-Grunwald-Giemsa : Formule leucocytaire
réalisée par deux observateurs entrainés en aveugle.

*+ Les % PNB dans les deux méthodes (MA) et (MM) ont été comparés en utilisant le test de rang signés de
Wilcoxon.

* Etude de corrélation (r de Spearman) et de concordance (méthode de Bland-Altman). Les valeurs de p<0,05
étaient considérées significatives.
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%PNB: pourcentage polynucléaires basophiles

Discussion et conclusion

Le pourcentage de PNB chez les patients atteints de SMP peut étre sous-estimé par les analyseurs
d’hématologie cellulaire. Ces résultats ont été retrouvés par Shah et al et seraient expliqués par les atypies
cellulaires observées chez les patients atteints de SMP qui rendraient difficile la reconnaissance de ces PNB par
les analyseurs (2). La revue microscopique chez ces patients demeure nécessaire.
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